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Abstract. Vladimir N. Stegniy’s scientific and pedagogical work is associated with Tomsk State University. His research focused on 
malaria mosquitoes of the Anopheles maculipennis group in the Palearctic region. He construct a chromosomal evolution scheme for 
these species. A significant part of his studies focuses on chromosomal polymorphism within Anopheles messeae s.l. (considered as a 
single species). The patterns of chromosome attachment sites to the nuclear membrane in ovarian nurse cells revealed in the Anopheles 
and Drosophila genera led appearing the concept of systemic mutations (a variation of the saltational speciation idea). The results of 
V.N. Stegniy’s scientific work can be viewed ambivalently, either as a foundation for future research or as an object of reasoned criticism. 
It should be noted that the scientific school he established plays a central role in Russian research on the genetics and cytogenetics of 
blood-sucking mosquitoes.
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Аннотация. Научная и педагогическая деятельность Владимира Николаевича Стегния связана с Томским государственным 
университетом. Основные направления исследований проведены на малярийных комарах палеарктической части группы 
Anopheles maculipennis. Построена схема хромосомной эволюции для этих видов. Большой пласт работ посвящен хромосом-
ному полиморфизму внутри Anopheles messeae s.l., рассматриваемого как цельный вид. Выявленные на видах родов Anopheles 
и Drosophila паттерны мест прикрепления хромосом к ядерной оболочке в клетках трофоцитов яичников привели к формиро-
ванию концепции системных мутаций (вариации идеи сальтационного видообразования). Различные результаты научной дея-
тельности В.Н. Стегния могут рассматриваться неоднозначно: или как фундамент для будущих исследований, или же как объект 
для аргументированной критики. Необходимо отметить, что созданная им научная школа занимает ключевое положение в 
российских исследованиях генетики и цитогенетики кровососущих комаров.
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Владимир Николаевич Стегний (26.09.1946 – 8.12.2023) 
Фото из архива кафедры генетики и клеточной биологии ТГУ

Владимир Николаевич Стегний родился в пос. Мальдяк Су-
суманского района Магаданской области. Отец – Николай 
Федорович (1910–1979), геолог по специальности, работал 
в геолого-разведочных экспедициях и на золоторудных 
предприятиях на северо-востоке СССР. Мать – Тамара Нико-
лаевна Куцаенко (1918–2002), работала бухгалтером. Влади-
мир был младшим ребенком в семье. В 1964 г. он окончил 
Томский электромеханический техникум. Затем работал 
техником-технологом, сменным мастером на томском заво-
де «Эмальпровод». 

С 1965 г. В.Н. Стегний обучался на заочном, а с 1967 г. на 
очном отделении биолого-почвенного факультета Томского 
госуниверситета им. В.В. Куйбышева. Окончил университет в 
1970 г. по специальности «биология: цитология и генетика» 
с присвоением квалификации «биолог: преподаватель био-
логии и химии». Его учителями были Н.Н. Карташова, В.А. Пе-
гель, Т.С. Пестрякова, А.В. Положий. Его дипломная работа 
«Кариотипы комаров некоторых видов района Среднего 
Приобья» была выполнена под руководством известного 
томского цитолога В.М. Кабановой (Кабанова, Карташова, 
1972; Кабанова и др., 1972а, б; Стегний, Кабанова, 1978; Но-
виков, Кабанова, 1979).

С ноября 1970 г. 12 месяцев В.Н. Стегний служил в рядах 
Советской Армии.

С декабря 1971 г. – младший научный, с января 1978 г. – 
старший научный сотрудник, с марта 1980 г. – заведующий 
лабораторией эволюционной цитогенетики НИИ биологии 

и биофизики при ТГУ. В 1970-е гг. избирался председателем 
совета молодых ученых Института.

23 декабря 1976 г. в диссертационном совете Ленин-
градского госуниверситета им. А.А. Жданова В.Н. Стегний 
защитил диссертацию «Цитогенетическое исследование 
видов-двойников Anopheles палеоарктического комплекса 
maculipennis» на соискание ученой степени кандидата био-
логических наук (официальные оппоненты В.С. Кирпични-
ков и Л.А. Чубарева). Утверждено ВАК СССР 23 марта 1977 г. 
Научными руководителями были Надежда Николаевна Кар-
ташова и Татьяна Семеновна Пестрякова.

24 ноября 1983 г. в диссертационном совете Института 
цитологии и генетики СО АН СССР (Новосибирск) защитил 
диссертацию «Генетические механизмы адаптации и видо-
образования двукрылых насекомых (на примере малярий-
ного комара)» на соискание ученой степени доктора био-
логических наук (официальные оппоненты М.Б. Евгеньев, 
В.Г.  Митрофанов и И.И. Кикнадзе). Утверждено ВАК СССР 6 
июля 1984 г. С июля 1983 г. В.Н. Стегний заведующий отделом 
молекулярной биологии, с февраля 1986 г. по май 1989 г. и 
с ноября 1994 г. по май 1995 г. – заместитель директора по 
научно-исследовательской работе, с 12 мая 1995 по 1998 г. – 
директор НИИ биологии и биофизики при ТГУ. 

В.Н. Стегний одновременно, по совместительству с сен-
тября 1995 г. – профессор кафедры цитологии и генетики, с 
2002 г. – заведующий кафедрой цитологии и генетики био-
лого-почвенного факультета ТГУ (до марта 2003 г. – по со-
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вместительству). Ученое звание профессора по специально-
сти «генетика» ему было присвоено Президиумом ВАК СССР 
5 января 1996 г.

В 1968 г. в образованном НИИ при Томском госунивер-
ситете была открыта лаборатория цитологии и генетики 
под руководством профессора Н.Н. Карташовой. Затем ла-
боратория была переименована в лабораторию эволюци-
онной цитогенетики, которую с 1980 г. возглавил ее ученик 
В.Н. Стегний. С открытием лаборатории многие темы кафе-
дры и лаборатории стали общими. На кафедре и лаборато-
рии по инициативе и под руководством Н.Н. Карташовой 
были развернуты цитогенетические исследования природ-
ных популяций растений и насекомых. 

Основные научные исследования В.Н. Стегния и его на-
учной школы связаны с группой близких видов палеаркти-
ческих малярийных комаров – комплекса An.  maculipennis 
(Стегний, 1991; Шарахов, Шарахова, 2025). В настоящее вре-
мя наиболее часто используемое название этой группы –  
подгруппа (subgroup) An. maculipennis Linton, 2004 (Harbach, 
2004). Большая часть поздних советских и российских иссле-
дований этой группы комаров связана с научным коллекти-
вом, проводивших свои исследования под руководством 
В.Н. Стегния. Подобно многим другим Diptera, политенные 
хромосомы ряда тканей личинок комаров рода Anopheles 
имеют специфический рисунок – поперечную исчерчен-
ность» (чередование темных и светлых участков (полос). Эти 
видимые цитологические маркеры расположения порядка 
генов позволяют использовать хромосомные перестрой-
ки (прежде всего инверсии) как полиморфные популяци-
онно-генетические признаки или же (в случае дискретных 
различий между группами) – как видоспецифические. При 
анализе хромосомных перестроек был открыт холодолюби-
вый вид An. beklemishevi Stegniy et Kabanova, 1976. В 1979 г. 
для среднеазиатских малярийных комаров из синонимов 
An. sacharovi Favre, 1903 был восстановлен вид An. martinius 
Schingarev, 1926 (Стегний, 1991). В дальнейшем в подгруппе 
An. maculipennis было выделено ещё несколько видов уже с 
помощью молекулярно-генетических методов. При участии 
выпускника кафедры цитологии и генетики ТГУ М.И. Горде-
ева был выделен среднеазиатский An.  artemievi (Гордеев и 
др., 2005).

Очень сложная и неоднозначная ситуация связана с 
видом An.  messeae Falleroni, 1926 и его дроблением. Этот 
таксон имеет очень обширное распространение почти по 
всей Палеарктике и характеризуется набором полиморф-
ных хромосомных перестроек (инверсий). Эти инверсии не-
равномерно распределены по ареалу, а также неслучайно 
комбинируются у особей в пределах популяций. В.Н. Стег-
ний полагал, что такой паттерн изменчивости формируется 
в результате действия отбора внутри единого полиморфно-
го вида. В 2001 г. вышла работа, в которой, на наш взгляд, 
было убедительно показано, что вид An. messeae состоит 
из двух видовых форм, дискретно различающихся по пат-
тернам ДНК-повторов, частотам хромосомных перестро-
ек, ареалам и экологии (Новиков, Шевченко, 2001). Можно 
считать общепринятым, что таксон, ранее обозначаемый 
как An. messeae, фактически является парой близких видов – 
An. messeae s.s. и An. daciae Lynton et al., 2004 (Harbach, 2004; 

Nicolescu et al., 2004). Но Владимир Николаевич оставался 
убеждён в том, что An. messeae является цельным видом со 
сложной структурой.

Результаты полногеномного секвенирования подтвер-
дили обоснованность разделения комаров An. messeae s.l. 
на два криптических вида с неполной репродуктивной изо-
ляцией (Naumenko et al., 2020). Позже, было показано, что 
кроме различия между An. messeae и An. daciae по частотам 
хромосомных перестроек, внутри этих видов действитель-
но существуют географические градиенты по этим частотам 
(Brusentsov et al., 2022).

В.Н. Стегнием была предложена схема хромосомной 
эволюции для палеарктической ветви группы maculipen-
nis (Стегний, 1991). Она была построена на основании ви-
димых рисунков дисков на политенных хромосомах и, в 
общем случае, соответствовала данным об эволюции груп-
пы, полученных другими авторами (Ваулин, Новиков, 2016).  
Что касается хромосомной эволюции внутри An. messeae s.l., 
Владимир Николаевич предположил, что порядок дисков, 
обозначенный как X0 является предковым в группе, затем 
от него произошёл вариант X1, а от последнего – вариант 
X2. Имеющие большую разрешающую способность моле
кулярно-цитогенетические исследования группы macu- 
lipennis указали на ошибочность такой системы реконструк-
ции филогенеза, разместив как предковый для An. messeae 
s.l. вариант X1. Этот вариант хромосомы является общим для 
обоих видов An. messeae s.l., тогда как вариант X0 – встре
чается только у An. daciae (Naumenko et al., 2020; Soboleva  
et al., 2024). Такие результаты можно рассматривать и как 
развитие работ В.Н.  Стегния, или же – как их опровер
гающие.

Системные мутации
Проводимые В.Н. Стегнием исследования политенных хро-
мосом показало неслучайное их расположение в ядре и си-
стемность в местах их прикрепления к ядерной оболочке. 
Было показано, что паттерны мест прикрепления политен-
ных хромосом трофоцитов яичников видоспецифичны, как 
для комаров подгруппы An. maculipennis, так и для ряда ви-
дов Drosophila (Стегний, Вассерлауф, 1994). Примечательно, 
что для полиморфного цельного An. messeae разделения на 
два паттерна расположения хромосом в ядре выявлено не 
было (Стегний, 1993). Исследования архитектоники генома 
В.Н. Стегнием опираются и развивают идеи, высказанные 
ранее другими исследователями (Мосолов, 1968; Щапова, 
1971; Куличков, Жимулев, 1976).

Такая видоспецифичность положения хромосом навела 
на один из вариантов теории сальтационного (от лат. saltus –  
прыжок, скачок) видообразования – системных мутаций. 
Системные мутации – это наследуемые изменения паттерна 
положения хромосом в ядре, приводящие к комплексному 
изменению регуляции генов, и как следствие – к образова-
нию новых видов в течение одного–двух поколений. В со-
ответствии с этой концепцией формирование новых видов 
или таксонов более высокого ранга – событие, имеющее 
качественно другую природу, чем микроэволюционные 
процессы, требующие длительного времени (Стегний, 1993, 
1996).
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Механизм возникновения новых видов описывается сле-
дующим образом. На периферии местообитания вида (ско-
рее, периферии экологической, чем географической) в ус-
ловиях инбридинга, давления абиотических и биотических 
факторов среды возрастает частота разного рода «класси-
ческих» мутаций – генных, хромосомных, геномных. Так же 
происходят и системные мутации – изменение положения 
хромосом в ядре. Накопление «классических» мутаций 
может привести к адаптивному полиморфизму. Скрещи-
вание же потомков особи, несущей системные мутации –  
приводит к формированию нового вида, с изменённым 
«гомозиготным» положением хромосом, вследствие этого 
изменённой регуляцией генов. Сами гены и хромосомные 
перестройки, будут изогенизированы (как происходящие 
из инбредной популяции и из одного набора хромосом, для 
которого и возникла системная мутация), а особи с различ-
ными архитектониками генома сразу получат репродуктив-
ную изоляцию (Голубовский, 2000; Стегний, 2022).

Эта концепция позволяет преодолеть затруднение, свя-
занное с постулатами классической синтетической теорией 
эволюции – а именно, необходимость длительного суще-
ствования переходных форм между видами при отсутствии 
полноценных наборов адаптивных свойств. Отметим, что 
сальтационное видообразование широко распростране-
но в полиплоидных комплексах цветковых растений, где 
адаптации видов к определённым условиям чередуются с 
образованием аллополиплоидов, обладающих комплексом 
признаков, позволяющих считать их отдельными видами. 
Благодаря широкому применению метода полногеномно-
го секвенирования, в последние десятилетия появилась 
серия работ о расхождении видов, основанных на концеп-
ции «островков видообразования» (например, Lanzaro, 
Lee, 2013; Poelstra et al., 2014; Hench et al., 2019). Концеп-
ция «островков видообразования» заключается в том, что 
расхождение видов начинается с появления комбинации 
вариаций в единичных генах, или небольших участках хро-
мосом, имеющих ключевое влияние на экологическое рас-
хождение и репродуктивную изоляцию (как правило, это 
гены, связанные с поведением).

Кроме того, Владимир Николаевич считал, что виды с 
небольшими ареалами и с низким уровнем изменчивости 
обладают способностью создавать новые виды, а виды с об-
ширным ареалом и развитым (адаптивным) хромосомным 
полиморфизмом обладают только способностью к новым 
адаптациям, но не к созданию новых форм. В противоречие 
этому, кроме «проблемного» An.  messeae существует ряд 
примеров комплексов малодифференцированных видов, 
имеющих и разделяющих обширные хромосомные поли-
морфизмы, в частности – пара афротропических видов An. 
gambiae Giles, 1902 и An. coluzzii Coetzee, Wilkerson 2013 (Lan-
zaro, Lee, 2013); а также комплексы видов мошек Simulium 
damnosum Theobald, 1903 и Simulium arcticum Malloch, 1914 
(Post et al., 2011; Shields, Procunier, 2019).

По мнению О.В. Ваулина, в лекциях по теории эволюции, 
читаемых В.Н. Стегнием, было заметно, что автор курса не 
разделяет представлений о механизмах видообразования, 
общепринятых в СТЭ, так как придерживается другой систе-
мы взглядов.

Теория системных мутаций как основного механизма 
сальтационного видообразования связана с теорией гете-
рогенезиса, разработанная профессором Томского универ-
ситета, впоследствии академиком Имп. С.-Петербургской 
академии наук С.И.  Коржинским (1899), опередившим на 
два года знаменитую мутационную теорию Гуго де Фриза. 
Как впоследствии оказалось, основой мутационной теории 
де Фриза послужил механизм расхождения хромосом при 
реципрокных транслокациях и формирования хромосом-
ных комплексов видового уровня, характерный для рода 
Oenothera (Cleland, 1935, 1962).

В рамках научной школы Стегния:
•	 оценивалось изменение генетического статуса популяций 

в зонах антропогенного давления методами цитогенети-
ческого анализа;

•	 изучались механизмы образования системных мутаций и 
их роль в эволюционных процессах; 

•	 выяснялась роль биотических факторов в регуляции чис-
ленности малярийных комаров;

•	 проводились популяционные исследования видов-двой-
ников малярийных комаров России и сопредельных 
государств;

•	 изучалось влияние климатических, биотических и антро-
пологических факторов на распространение, видовой и 
генетический состав комаров;

•	 выяснялись механизмы адаптации и микроэволюции у 
представителей изучаемой группы насекомых.
В различных географически удаленных регионах обна-

ружено продвижение границ распространения южных ви-
дов малярийных комаров и их хромосомных рас на север 
Палеарктики, что может существенно изменить эпидемио-
логическую ситуацию, так как эти комары относятся к более 
опасным переносчикам малярии.

Выяснение особенностей адаптации комаров к город-
ской среде – эволюционно новой экологической нише для 
любых видов животных. На основе изучения экологических 
характеристик биотопов определяются экологические ме-
ханизмы отбора особей с определенными генотипами.

В.Н. Стегний несомненно обладал талантом организато-
ра. Педагогическая работа как штатного работника универ-
ситета занимала у него много времени. Чтение лекционных 
курсов по теории эволюции и эволюционной генетике, а 
также авторский курс для студентов-генетиков «Популяци-
онная генетика». Административная работа в должности 
директора НИИ биологии и биофизики при Томском госу-
дарственном университете им. В.В. Куйбышева, заведование 
отделом молекулярной биологии и биофизики и лаборато-
рией цитогенетики, исполнение обязанностей проректора 
по научной работе (1998–2003 гг.) и заведование кафедрой 
цитологии и генетики ТГУ также требовала постоянного 
внимания и много сил с его стороны.

В.Н. Стегний разработал для Министерства образования 
России систему целевой поддержки молодых ученых со сте-
пенью кандидата наук – трехлетнюю «преддокторантуру», 
которая успешно функционирует в ТГУ.

Многочисленные дипломные работы и аспирантские 
диссертации, научные программы и проекты прошли экс-
пертизу Владимира Николаевича. Это свидетельствует о его 
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научном авторитете. Обычно эта сфера деятельности учено-
го остается в тени.

В.Н. Стегний достойно представлял отечественную науку, 
выступая с докладами и публикуя результаты своих работ 
в научных трудах конгрессов (Электронная библиотека): 
на XIV  Международном генетическом конгрессе (Москва, 
1978), International developments in the genetics of insects 
(Italy, 1982), V International congress of systematical evolution 
biology (Budapest, Hungary, 1990), XX  International congress 
of entomology (Frience, Italy, 1996), 10th European SOVE meet-
ing (Strasburg, France, 1996). Он принимал участие в работе 
всесоюзного симпозиума по структуре и функции кле-
точного ядра (Харьков, 1980), Всесоюзных конференциях  
«Молекулярные механизмы генетических процессов» 
(Москва, 1983) и «Макроэволюция» (Москва, 1984), III Все-
союзной конференции по генетике и цитологии мейоза 
(Новосибирск, 1990) и I Всесоюзной конференции по гене-
тике насекомых (Москва, 1990). Участвовал в работе школ-
семинаров по генетике и селекции животных «Научные чте-
ния памяти академика Д.К. Беляева» (Новосибирск, 1989) и 
школы Всемирной организации здравоохранения (Москва, 
2002).

Следует отметить роль Владимира Николаевича при 
проведении и организации научных мероприятий в горо-
де Томске. В 1992 году в Томске проходит Международный 
симпозиум «Эволюция жизни на Земле», в организации ко-
торого В.Н. Стегний принимает активное участие как член 
оргкомитета. Он организатор научных чтений «Проблемы 
эволюционной цитогенетики, селекции и интродукции», 
посвященных памяти В.П. Чехова (Томск, 1997). В.Н. Стегний 
организовал I и II Международные конференции «Пробле-
мы вида и видообразования» (Томск, 2001 и 2002 гг.) и вы-
полнял обязанности организатора школы молодых ученых 
в рамках этих конференций.

С декабря 1986 по декабрь 2000 года В.Н. Стегний входил 
в состав докторского диссертационного совета при ИЦиГ СО 
АН СССР/РАН, был членом кандидатского диссертационного 
совета в НИИ Медгенетики СО РАМН (оба по специальности 
«генетика»), возглавлял диссертационный совет в ТГУ (по 
специальностям «экология, физиология, генетика»). Входил 
в состав Научного совета РАН по генетике и селекции, был 
членом Головного совета по фундаментальным проблемам 
биологии и биотехнологии и Головного совета по охране 
окружающей среды МО РФ.

В 1982–1994 гг. он член Центрального совета Всесоюзно-
го общества генетиков и селекционеров им. Н.И. Вавилова 
(с 1994 г. – Вавиловское общество генетиков и селекционе-
ров), с 1988 г. – председатель Томского филиала Сибирского 
отделения этого общества.

Член редакционной коллегии сборника «Успехи со-
временной генетики», издаваемого Отделением общей 
биологии РАН. С первых лет основания входил в состав 
редколлегии журнала «Информационный вестник ВОГиС»  
(с 2011 г. – «Вавиловский журнал генетики и селекции»).

Профессор В.Н. Стегний был научным руководителем  
20 кандидатов наук и научным консультантом четырех 
докторов наук: М.И. Гордеев, В.А. Степанов, А.Н. Кучер и 
В.Н. Долгин.

Он автор полутора сотен научных трудов, в их числе две 
монографии (Стегний, 1991, 1993) и два учебных пособия 
(Стегний, 2018, 2022).

Дети Владимира Николаевича: Андрей (1970 г. рожд.) 
окончил Софийский технологический университет; Олег 
(1979 г. рожд.) окончил Военный университет МО РФ; Ольга 
(1981 г. рожд.), окончила факультет психологии ТГУ; Виталий 
(1981 г. рожд.), окончил Юридический институт ТГУ.

В.Н. Стегний был отмечен региональными и государ-
ственными премиями и наградами: заслуженный деятель 
науки РФ (2006), лауреат премии Томского государственно-
го университета (1996), лауреат премии Томской области в 
сфере образования и науки (1996). Награжден медалью АН 
СССР для молодых ученых (1981), медалью «За заслуги перед 
Томским государственным университетом» (1998), медалью 
ордена «За заслуги перед Отечеством» II степени (1998).
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